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Proteinstrukturaufklärung 

Beschreibung 
Das Team von Petra Wendler, Professorin für Biochemie 
an der Universität Potsdam, nutzt die Kryo-
Elektronenmikroskopie und die Einzelpartikelanalyse, 
um in höchstmöglicher Auflösung Struktur sowie 
Strukturänderungen von molekularen Maschinen zu 
untersuchen. Die durch Kryo-Elektronenmikroskopie 
oder Röntgenkristallographie gewonnen strukturellen 
Daten werden mit Resultaten aus Mutationsanalysen 

und biophysikalischen Experimenten, wie der dynamischen Lichtstreuung, kombiniert, um 
Antworten auf verschiedene biologische Fragestellungen zu finden.  

An der Universität Potsdam nutzt die Gruppe ein 200 kV Talos F200C, das mit einem Falcon 
III Detektor ausgestattet ist, um Proteine und kolloide Proben zu screenen und zu 
visualisieren. Die 3D Struktur von Proteinkomplexen ab 200 kDa Molekulargewicht kann mit 
diesem Setup bei einer Auflösung von bis zu 4Å gelöst werden.   
 
Aktuelle Forschungsthemen 
• Import peroxisomaler Proteine durch die AAA + ATPasen Pex1 und Pex6 

o Strukturaufklärung des Pex1/Pex6 Komplexes 
o Strukturelle Untersuchungen von Zellweger Mutationen in Pex1/Pex6 

• Elektronentransfer in Redoxproteinen 
o Strukturaufklärung verschiedener Redoxprotine 
o Etablierung eines Protokolls zur Identifizierung von Ladungen mittels 

Einzelpartikelanalyse und Kryoelektronenmikroskopie 
• Visualisierung von Biopolymeren, die als Gerüst für (enzymatische) Funktionen dienen 
• Strukturaufklärung von proteasomalen Vorläuferkomplexen 
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Anwendungsfelder 
• Lebenswissenschaftliche 

Forschung 
• Medizinische Analytik 
• Medizinische Therapie 
• Entwicklung von Wirkstoffen 
• Wirkstoffstabilität 
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